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BRAF exon 15 

(HRM)

Muté

Caractérisation 

(pyroséquençage)

Muté

Compte-rendu

Non muté

Vérification 

(séquençage Sanger)

Non muté

NRAS exons 2 et 3 

(HRM)

Muté

Caractérisation 

(pyroséquençage)

Muté

Compte-rendu

Non muté

Vérification 

(séquençage Sanger)

Non muté

La recherche de 

mutations de cKIT est-

elle demandée? 

nécessaire?

Non

Compte-rendu

Oui

cKIT exons 11, 13 et 17 

(séquençage Sanger)
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